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Auf die Auflistung deutscher Termini wurde verzichtet, wenn sie dem gangigen

Sprachgebrauch entsprechen. Genbezeichnungen sind Tabelle 3.10 zu entnehmen.

AGE
Ala
ATCC
Arg
Asn
Asp
dH,0
AMK
AMP
AS
BHI
bla
bp
CT™M
CAZ
CTX
CIP
CPD
CMP
DR
DNA
dNTP
ddNTP
EDTA
EtBr
ESBL
et al.
FOX
GCG-Agar
Gly
Glu
In

Inc
IPTG
IR

IS

Agarosegelelektrophorese

Alanin

American Type Culture Collection
Arginin

Asparaginsaure

Aspartat

Agua bidest (hochreines, doppelt deionisiertes Wasser).
Amikacin

Ampicillin

Aminosaure

brain-heart-infusion, Hirn-Herz-Glucose Bouillon
Beta-Laktamase Gen

Basenpaare

Cefotiam

Ceftazidim

Cefotaxim

Ciprofloxacin

Cefpodoxim

Chloramphenicol

direct repeat
Desoxyribonukleinsaure
Desoxynukleosidtriphosphat
Didesoxynukleosidtriphosphat
Ethylendiamintetraessigsaure
Ethidiumbromid
Extended-Spektrum Beta-Laktamase
et alii (und andere)

Cefoxitin
Galle-Chrysoidin-Glycerol-Agar
Glycin

Glutamin

Integron

Inkompatibilitatsgruppe
Isopropyl-B-D-thiogalactopyranosid
inverted repeat

Insertionselement

Vi
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IST-Bouillon
Lys
KAN
kb
KBE
LB-Agar
MGE
MLST
MZL
MSU
MH-Agar
MHK
NAL
NCBI
NCTC
ODnm
ORF
OTE
PCR
PFGE
rRNA
RT

S.
SSC
SDS
Ser
ST
STL
SMz
SNP
SXT
STR
TAE
TBE
TE

Tn
Tris
Tween
UNK
uv
Val
X-Gal

VI

Isosensitest-Bouillon

Lysin

Kanamycin

Kilo-Basenpaare

Kolonie-bildende Einheiten
Luria-Bertani-Agar

mobiles genetisches Element
Multilokus-Sequenztypisierung
Mezlocillin

Mezlocillin/Sulbactam
Muller-Hinton-Agar

Minimale Hemmkonzentration
Nalidixinsaure

National Center for Biotechnology
National Collection of Type Cultures
Optische Dichte (Index gibt die Wellenldnge an)
open reading frame

Oxytetracyclin

polymerase chain reaction
Pulsfeldgel-Elektrophorese
ribosomale Ribonukleinsaure
Raumtemperatur

Serovar

Saline sodium citrate

Sodium dodecyl sulphate

Serin

Sequenztyp

Stamml6sung

Sulfamerazin

Single nucleotide polymorphism
Sulfamerazin + Trimethoprim
Streptomycin

Tris-Acetat-EDTA

Tris-Borat-EDTA

Tris-EDTA

Transposon

tris-(Hydroxymethyl-) Aminomethan
Polyoxyethylene sorbitan monolaurat
Uber-Nacht-Kultur

ultraviolett

Valin
5-Brom-4-chlor-3-indolyl-B-D-galactosid
Deletion
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